ADRES LABORATORIUM:
Instytut Genetyki i Immunologii GENIM Sp. z 0.0.
ul. Filaretow 27 / lok. 2
20-609 Lublin

tel. 888 591 097
e-mail: biuro@genim.pl
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Aby wysta¢ materiat do Laboratorium GENIM
prosimy o maila na adres: biuro@genim.pl, w
treSci prosimy poda¢ doktadne miejsce odbioru
paczki (pokdj, pigtro, recepcja, rejestracja) oraz
dzien i preferowany zakres godzinowy odbioru
przesviki (platnikiem iest firma GENIM)
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Zlecenie na badanie molekularne do Instytutu Genetyki i Immunologii GENIM Sp. z 0.0.,

......................... pte¢: LI kobieta, [J mezczyzna
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Oznaczenie mutacji w genie EGFR (real-time PCR)

Badanie mutacji genu POLE (sekwencjonowanie Sangera)

Oznaczenie mutacji w genie KRAS (real-time PCR)

Badanie mutacji genu CHECK2 (3 najczgstsze warianty,
sekwencjonowanie Sangera)

Oznaczenie mutacji w genie NRAS (real-time PCR)

Badanie  mutacji  genu
sekwencjonowanie Sangera

PALB2 (2  najczgstsze  zmiany,

Oznaczenie mutacji w genie BRAF (real-time PCR)

Badanie mutacji w genie BRCAL technikg sekwencjonowania Sangera
(5 najczestszych wariantow)

Oznaczenie mutacji w genach KRAS, NRAS i BRAF (real-time
PCR)

Badanie mutacji w genie BRCA2 technika sekwencjonowania Sangera
(2 najczgstsze warianty)

Badanie niestabilnosci mikrosatelitarnej MSI (technika
sekwencjonowania Sangera)

Badanie technika sekwencjonowania nastgpnej generacji (NGS) genow
BRCAL i BRCA2

Oznaczenie mutacji w genach IDH1 i IDH2 (real-time PCR)

Badanie mutacji w genie PIK3CA (sekwencjonowanie Sangera)

Oznaczenie metylacji genu MGMT (real-time MS-PCR)

Badanie mutacji w genie PIK3CA (real-time PCR)

Oznaczenie delecji ramion chromosomoéw 1p oraz 19q (FISH)

Badanie ekspresji biatek zwigzanych z systemem btgdnie sparowanych
zasad — dMMR (IHC)

Oznaczenie ekspresji biatka ALK (IHC)

Badanie amplifikacji genu HER2 (FISH)

Oznaczenie rearanzacji genu ALK (FISH)

Badanie mutacji w genie C-KIT (sekwencjonowanie Sangera)

Oznaczenie rearanzacji genu ROS1 (FISH)

Badanie mutacji w genie PDGFRA (sekwencjonowanie Sangera)

Oznaczenie ekspres;ji biatka PD-L1 (IHC, TPS w NDRP)

Badanie technika sekwencjonowania nastepnej generacji (52 geny) za
pomocg panelu ONCOMINE FOCUS Thermofisher**

Oznaczenie ekspres;ji biatka PD-L1 (IHC, CPS - nowotwory
inne niz NDRP)

Badanie rearanzacji genow NTRK1/2/3 technika sekwencjonowania
nowej generacji (NGS)**

Badanie ekspresji biatka p53 (IHC)

Badanie wariantow genu DYPD (real-time PCR)

Badanie wariantow genu CYP2C9 (real-time PCR)

**Badanie obejmuje: mutacje genetyczne w genach (DNA): AKT1, ALK, AR, BRAF, CDK4, CTNNB1, DDR2, EGFR,, ERBB2, ERBB3, RBB4, ESR1, FGFR2/3, GNA11, GNAQ,
HRAS, IDH1, IDH2, JAK1, JAK2, JAKS, KIT, KRAS, MAP2K1/2, MET, MTOR, NRAS, PDGFRA, PIK3CA, RAF1, RET, ROS1, SMO; zmiany liczby kopii genéw (DNA): ALK, AR,
BRAF, CCND1, CDK4, CDK6, EGFR, ERBB2, FGFR1/2/3/4, KIT, RAS, MET, MYC, MYCN, PDGFRA, PIK3CA; rearanzacje genowe (RNA): ABL1, AKT3, ALK, AXL, BRAF,
EGFR, ERBB2, ERG, ETV1, ETV4, ETV5, FGFR1/2/3, MET, NTRK/1/2/3, PDGFRA, PPARG, RAF1, RET, ROS1

Cel badania:

o badanie pierwszorazowe, 0 badanie powtdrne w celu modyfikacji leczenia (wcze$niej wykryta zmiana

molekularna............oooiiii

Informacje o materiale przestanym do badania:

Rozpoznanie patomorfologiczne oraz rodzaj materiatu przeznaczonego do badania (miejsce pobrania, bloczek parafinowy, krew

ODWOAOWE, INNE): couverviiiieieieterieeet ettt

e-mail lekarza (w przypadku koniecznos$ci przestania wyniku)

Adres zwrotny dla bloczkéw parafinowych/pozostatych preparatow cytologicznych (jezeli inny niz

Prosimy o dolgczenie odpisu (ksero) badania patomorfologicznego z danymi zakladu patomorfologii oraz imieniem i nazwiskiem lekarza patomorfologa

Podpis i piecz¢é lekarza kierujgcego

Instytut Genetyki i Immunologii GENIM Sp. z 0.0., 20-609 Lublin, ul. Filaretow 27 / lok. 2, @ 888 591 097
e-mail: biuro@genim.pl, www.genim.pl, KRS: 0000369181, NIP: 7123230592, REGON: 060695099,
nr rejestracyjny laboratorium w KIDL: 3139, nr w rejestrze podmiotow wykonujacych dziatalnosé¢ lecznicza: 000000026246



